Genetitan for stremlined array processing: la ricerca ad ampio
spettro, dall’ agrigenomica all’'uomo, tra innovazione e potenzialita
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(@ Input/Output Drawer 1 (9 Fluidics unit

@ Input/Output Drawer 2 @ Rinse bottle containing de-ionized (DI) water

(® Input/Output Drawer 3 () Wash B bottle

(@ Input/Output Drawer 4 (2 Wash A bottle

@ Input/Output Drawer 5 @ Waste bottle for drained buffers and residual reagents
@ Input/Output Drawer 6 @ Confirmation button (to open/close drawers)

(@ Imaging device
Trash door to waste chute (for used materials such as
plate covers)
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| Protezione e ripristino della
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Individuazione & marcatori di interesse in stock
di riproduttori per la resistenza alio stress
tormico, alla MALATTIA PROLIFERATIVA
RENALE (PKD) o alla LATTOCOCCOS!

Utilizzo di OLN ESSENZIALI come altornativa agli
antibloticl

Analis! chimica del FANGHI REFLUI

Valutazions madiante tecniche o biologla
molecolars dello stato ¢ TRIPLOIDIA deghl
AVANNOTTI DI TROTA @ sviluppo di un
modelio statistico per valutare la scala
temporaie entro ia quale 'immissione di tall
soggetti doterminera Fassenza di ibridazione

V @ m 3

RISULTATI ATTESI

S®O®S

Produzione di linee di TROTA IRIDEA geneticamente
RESISTENTI a LATTOCOCCOSI, PKD e ALTE
TEMPERATURE

Abbattimento dell'utilizzo di FARMAC! e ||
conseguente INQUINAMENTO AMBIENTALE da essi
determinato e riduzione del fenomeno dell'
ANTIBIOTICO RESISTENZA

Riutilizzo del FANGHI REFLUI nell'ottica di
ECONOMIA CIRCOLARE

Produzione di linee di TROTE FARIO STERILI da
immettere nel cors| d'acqua a supporto della
CONSERVAZIONE della trota marmorata
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¥ Utilizzo di chip per
trota a media densita

(Axiom trout array 57K)
"% GENETITAN

. Proliferative
| actococcosis . . Thermal stress
Kidney Disease
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Estrazione del DNA genomico




Intact Degraded
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Figure 1 Gel images showing intact gDNA and degraded gDNA.

Table 2 Input requirements for Axiom 2.0 Assay.

Sample type Volume per Input mass gDNA
well per well concentration
Human 20 pL 100 ng 5 ng/uL
Diploid plants and animals 20 pL 150 ng 7.5 ng/pL
Polyploid plants and animals 20 pL 200 ng 10 ng/pL
Stool 20 pL 50 ng 2.5 ng/uL
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Gene Chip Command Console (GCC)

Axiom”
Analysis Suite

CEL

DNA Sample

Genotypes
(VCF/tped)
JPG

* Infine la CD camera sara in grado di rendere visibile |a
fluorescenza dei marcatori.

* | segnali luminosi saranno letti dallo scanner che ne
restituira i risultati.

Al termine della scansione i dati verranno elaborati
attraverso il software Axiom Analysis Suite.
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QC call rate by Plate

Genotipizzazione
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After Identifying significant assoclations, Further staps Include
downstream steps Include prioritizing causal Identifying affectad
variants through statistical fine-mapping. genas and pathways.

Tha nagative log of tha P values
for each assoclation aro shown
ontheyaxis
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